Imieg i nazwisko nr stanowiska: Data Ocena

Cwiczenie 3: Biometria teczowki

Zadania do wykonania:

1. Rejestracja zdje¢ teczéwki z wykorzystaniem kamery IrisGuard AD100 (trzy zdjecia
dla kazdego oka, tacznie 6 zdjec).

(Pobraé¢ dane - przycisk capture, nazwe plikéw zaczynaé od prefixu - bit i podaé
numer stanowiska, np. ’bit8’. Pliki powinny mieé¢ nazwe: bit1_Ca_LO.bmp. )

2. Wykorzysta¢ skrypt BIO_IRIS_seg w celu recznej segmentacji teczowki dla wszyst-
kich zdje¢ wlasnych teczéwek.

np. BIO_IRIS_seg(’bit2’,1,°L’,’C’) - kolejne argumenty: nazwa uzytkownika,
numer pomiaru (0..2), oznaczenie oka ('L’,’R’), typ czytnika: ( 'C’ - CrossMatch
ISCAN 2, 'T’ - IrisGuard) - przeczytaé opis!

Segmentacja:

- ustawienie kursora na srodku Zrenicy i wcisniecie przycisku 'p’, ustawienie kursora
na okregu zrenicy i przycisniecie 'p’, nacisniecie lewego przycisku myszy poza obsza-
rem zdjecia oka

- ustawienie kursora na $rodku teczéwki (obiekty zazwyczaj nie sa wsposrodkowe)
i wcisniecie przycisku ’i’, ustawienie kursora na okregu teczéwki i przyci$niecie 'i’,
naciéniecie lewego przycisku myszy poza obszarem zdjecia oka. - zaznaczenie zaklo-

cen - 's’, czyszczenie zaklocen - 'c’, zakonczenie dzialania programu - 'x’

W wyniku dziatania tego skryptu otrzymamy:

e wynik segmentacji - zaznaczone obszary istotne z punktu rozpoznawania toz-
samos$ci - bitl_Cm_LO_m.bmp

e obrazy teczéwek w uktadzie biegunowym - bit1_Cm_LO_p.bmp

e maski obrazéw teczéwek w ukladzie biegunowym wskazujacymi zlokalizowane

zakldcenia - bitl_Cm_LO_pm.bmp
Po zakoniczeniu segmentacji dla wszystkich obrazéow wywota¢ skrypt BIO_IRIS_scale
BIO_IRIS_scale(’bit2’),
ktéry na podstawie surowych obrazéw oraz wynikow automatycznej i recznej seg-

mentacji wygeneruje przeskalowane obrazy teczéwki wykorzystywane w kodowaniu
w nastepnych etapach ¢wiczenia.

Umiesci¢ dane na Dysku Sieciowym.
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3. Wykorzystaé skrypt iriscompare w celu dobrania najlepszego filtru (oraz jego pa-
rametréw) tak, aby zminimalizowaé¢ odleglto$¢ Hamminga pomiedzy obrazami tej
samej teczowki jednoczeénie maksymalizujac odleglto$é Hamminga pomiedzy ob-
razami réznych teczéowek. Po otrzymaniu zadowalajacych rezultatow zanotowacé:

e rodzaj filtru: .....oooviiiiiiii , oraz

o parametry fIEIU: oo

W pierwszej kolejnoci wybraé pliki *doKodowania’ zakonczone na ’_s’, a nastepnie

7z maskami ’_sm’

4. Wykorzysta¢ skrypt BIO_IRIS_match w celu wyznaczenia Srednich wynikéw porow-
nan tych samych g i réznych ¢ teczéowek dla filtru wybranego w poprzednim kroku.

[genScores impScores] = BIO_IRIS_match(F, sigma, lambda, phi, R, M)
F - typ wykorzystywanego filtru ("LoG’, "Haar’, ’Gabor’, 'DoG’), sigma, lambda, phi
- wybrane parametry filtru, R - specyfikacja czytnika ("C’ - CrossMatch ISCAN2, 'T’
- IrisGuard), M - tryb segmentacji ('m’ - reczna, ’a’ automatyczna),
np. [genScores impScores] = BIO_IRIS_match(’Gabor’,64,32,45,’C’,’m’);

Skorzystaé¢ ze skryptu BIO_IRIS_EER(genScores, impScores) w celu wyznaczenia
srednich wynikéw poréwnan wewnatrzklasowych (g) i miedzyklasowych (i) oraz bte-
du zréwnowazonego EER.

Zanotowaé¢ wyniki dla:

e segmentacji automatyczne;j:

Jag = cevvennnes b = eeeeenenns ,
EFER, = ..........

e segmentacji recznej:
Om = ceeeeneenn s b = eeeeenenes ,
EER, = .........

Komentarz do otrzymanych wynikéw:
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